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汇报内容 

背景介绍 

研究目的 

路线设计 

分析过程 

结论 

 



背景介绍 
 

 1、水稻白叶枯病是由水稻黄单胞水稻致病变种
(Xanthomonas oryzae pv. oryzae, 简称Xoo)引起的

世界水稻生产上重要的细菌病害之一，是我国的
一种检疫性病害。 

 2、环鸟苷二磷酸(c-di-GMP)是一种新发现的细菌
的新型第二信使，并发现磷酸二脂酶(PDE) 控制
其水解，EAL结构域是PDE的活性中心。 

 3、在Xoo中只有PXO_03877和PXO_04753两个基
因的结构域蛋白单独存在EAL结构域。 



研究目的 

      明确水稻白叶枯病菌PXO_03877基因
表达的蛋白质结构域是否保守，是否应该
继续进行后续实验 



路线设计 

 

 



分析过程 



 NCBI Gene 

 

 

 

 

 SMART  

 

 

 

 

 

 

http://www.ncbi.nlm.nih.gov/Tools/
http://smart.embl-heidelberg.de/


SMART  

 

 

http://smart.embl-heidelberg.de/


 



WebLab tmap 
PLAAARLQLVPVGIAVALLLVGAVLWVSR 

 

http://weblab.cbi.pku.edu.cn/


WebLab pepwheel 

 

http://weblab.cbi.pku.edu.cn/


 



多序列比对：Clustal Omega  

 *  表示该位点保守 

 ：表示该位点次保守 

 ·   表示该位点较保守 

http://www.ebi.ac.uk/Tools/msa/clustalo/


 



Weblogo  

 

http://weblogo.berkeley.edu/


Swiss Model  

 

http://swissmodel.expasy.org/


PDB 3n3t B链序列 

 

http://www.rcsb.org/


Jemboss NEEDLE 

 



Swiss-PDB Viewer 

模  板 PXO_03877 

http://spdbv.vital-it.ch/
http://spdbv.vital-it.ch/
http://spdbv.vital-it.ch/


 



活性中心和EAL三个氨基酸位点 

模  板 PXO_03877 



距活性中心MG1为6个组时 



当A突变为V时 

 



活性中心和4个缺失氨基酸的距离 

 



结论 

   虽然EAL3个氨基酸位点保守，4个氨

基酸的缺失的影响也不是很明显，但
由于其它序列的影响造成PXO_03877

活性中心性质的改变。 

根据分析认为PXO_03877表达的
蛋白EAL结构域不保守 
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