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WebLab  

● WebLab 注册 

●读码框分析 

●核苷酸序列分析 

●蛋白质序列分析 
 

 

 

 



WebLab 注册 

不要出现汉字 



WebLab 注册   

登陆(Login) 



WebLab 注册   
 

注册后可以方便我们进行如下操作： 
 

1.可以在My Data中随时保存输入的资料及分析结
果以方便查看。 

2.可以在My literature 中保存和管理文献。 

3.可以在 My toolbox 中收集一些常用的分析工具。 
 

 

 



读码框分析 

◆ PlotORF 

◆ ShowORF 

◆GetORF 

 

 



读码框分析 

◆PlotORF 

功能：用图形的形式来预测可能的开放阅读框。 

注意事项： 

1.在这个程序中的ORF定义为起始密码子与终止密码子之间的序列。
但是，这种定义就会使真核生物基因组序列中不包含起始密码子的
外显子序列被遗漏，所以PlotORF更适合用于原核生物或真核生物
的mRNA序列的分析。 

2.起始密码子默认为ATG,终止密码子默认为TAA、TAG、TGA。

当然我们可以根据具体情况重新定义起始密码子和终止密码子。比
如线粒体和叶绿体以ATG、ATT、ATA为起始密码子。 

 

 



以PPF-1(Pisum sativum post-floral-specific gene)即
豌豆内膜蛋白编码基因PPF-1 为例。 

 

 

 

 

 

 

 



读码框分析 

◆ Showorf 

功能：把输入的核酸序列翻译成蛋白质的氨基酸序列。 

注意事项： 

      在Basic Options中有六个选项，分别为F1、F2、F3、R1、R2、
R3。其中，F代表Forward 即正向，R代表Reverse即反向。即从正
向（F）或反向（R）第几个核苷酸开始翻译。 

 

 

 





读码框分析 

◆ GetORF 

功能：可以直观地以多种不同的方式显示序列中的开放阅读框。 

注意事项： 

1.一个ORF可以被定义为两个终止密码子之间或者起始密码子与终
止密码子之间区域。 

2. ORF可以核酸序列或者翻译成的氨基酸序列输出。 

 

 



 
核苷酸序列分析 
     

    在获得一个基因序列后，需要对其进行
生物信息学分析，从中尽量发掘信息，从而
指导进一步的实验研究。 

     



根据所学知识，简单分为以下
几个方面： 
 

◆序列比对 

◆密码子统计 

◆内切酶分析 
 

 

 

 



 
序列比对 
 

包括全局比对和局部比对两类。 

全局比对就是考虑序列间整体的相似性。 

 

局部比对就是考虑分析序列间局部区域的相似性，
如对某保守位点的比对，有较高的灵敏度。 
 





密码子偏好统计 
             

        所用的软件是CUSP，以豌豆PPF-1基因密

码子使用情况为例。 

 



 

    如图，选择目标序列进行分析，即选入豌
豆PPF-1基因编码序列，选择输出位置，并可

重新命名。 
 



      
   如图，这是部分分析结果，由图可看到密码子GCT，AAG，GAA，
CTT，GTT等的使用频率是较高的。 



内切酶分析 
 
      

         用Remap内切酶分析程序，来分析目标
基因的酶 切位点，从而为引物设计提供依据。 

       以豌豆PPF-1基因为例。 

   



如图，选择目标基因，即选入豌豆PPF-1基因
编码序列，选择输出位置，重新命名。 
 



下图为部分结果图 
 



蛋白质序列分析 



 

Dottup 
     

      主要功能是用图形来表示两个
序列中的重复片段。 
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提取GenBank中刘勇等提交的柯氏质粒河豚鱼基因序列片段全长序列，
得到的结果如上图所示：说明该基因包含重复序列。 



 

 

       关于蛋白质二级结构预测的工具有很多，例如：
pepcoil、pepnet、tmap、pepwheel等工具，我们
以tmap和pepwheel为例： 

 

◆ tmap是预测蛋白质的跨膜螺旋区域； 

◆ pepwheel是用α-螺旋轮显示氨基酸残基在α-螺旋
上的分布情况。 



tmap 



提取PPF-1的蛋白质序列，利用tmap进

行分析。从图中可以看出，有四个跨膜
螺旋区域; 



 



Pepwheel 



    提取PPF-1基因的对应的蛋白质序列，利用pepwheel分析。其
中黑色带圆圈的是极性带电荷的氨基酸，亲水性比较强；红色带方
框的是极性不带电荷的氨基酸，也是亲水性的；紫色字母不带框的
是非极性氨基酸，具有疏水性；蓝色带方框的是非极性氨基酸，疏
水性比紫色的强。 



Thanks  for   your  

attention  ！ 
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