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一、研究背景：

● 随着社会发展，劳动力向城市汇集，土地集中管理、农业机械化程度升高，轻简化栽培方式正在

大规模兴起。其中最具有代表性的是水稻直播技术。

● 水稻直播种植是指在水稻栽培过程中省去育秧和移栽作业，在本田里直接播种、培育水稻的技术。

● 水稻直播技术，具有巨大的优势，省工省力，节约成本，生育期缩短等。也存在较多的问题，比

如出苗较难、出苗不齐、抗倒伏能力较差等。

● 在一定深度播种能使水稻更好的吸收土壤养分，还可以保护幼苗免受低温伤害，同时水稻需要应

对水淹缺氧等问题，因此研究水稻种子萌发及发育调控机理具有重要的意义。



研究背景

● 实验室前期发现OsSGD1基因在水稻株高和籽粒发育中有着重要作用。

● OsSGD1的突变体和敲除株系均表现出株高半矮化的表型，过表达材料表现出较野生型高的表型。

● OsSGD1可通过调控水稻分生组织细胞周期活动影响水稻的生长速度。

● 目前还没有对OsSGD1基因的报道。



二、OsSGD1基本信息

在Uniprot数据库中功能及细胞定位没有相关信息。

Os02g0450000登录号：

登录号： LOC4329262

染色体位置：



三、水稻不同发育阶段各器官转录组学分析



其在早花絮和雌蕊中表达量最高，且在分生区中大量表达。



四、OsSGD1序列分析

1、在NCBI中用SGD1DNA序列进行序列比对

在水稻中查询到的基因都是
SGD1基因的不同剪接体。

在模式生物拟南芥中



在水稻中进行序列比对

在水稻中就只有一条序列与其同源同一个基因

2、SGD1蛋白序列分析



在模式生物拟南芥中进行序列比对



3、SGD1同源蛋白进行进化树分析



在植物中有45个SGD1家族，并将
他们做成进化树分析。

其与水稻中的QOE1G6蛋白同源
性最高。



蛋白互作情况

五、蛋白结构分析

Uniprot数据库中的蛋白结构



1、一级结构分析

亲疏水性 氨基酸组成

丙氨酸：13.21%

亮氨酸：10.86%

丝氨酸： 9.38%



2、二级结构分析

α-螺旋 β-折叠



3、结构域预测

通过MEME网站预测这10
个同源蛋白的motif，发
现存在相同的motif。

发现这些同源蛋白含有
一些相同的保守结构位
点。



4、SGD1三级结构

主要由α螺旋和β折叠构成

预测的三级结构 PBD号为：2BW3PBD号为：AF-Q6EQZ3-F1-model_v2

大小为459氨基酸



5、细胞亚定位预测

SGD1经预测定位于细胞核中



6、功能预测

总结：其定位与细胞核内，且具有多个与DNA结合的位点，且结合位点在亲水性强，猜
测其功能类似于组蛋白，转录因子或者转运核酸的作用。

根据其不同器官转录组学分析发现其表达具有时空效应，具体的功能机制还需要实验继
续验证。
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