实用生物信息技术课程总结
中科院研究生院 2016年6月20日-7月2日
姓名_________学号____________编号____
1. 简述你正在进行或准备开始的研究课题的研究背景和科学意义。
2. 通过文献阅读、数据库检索，寻找课题研究相关基因或蛋白质的信息资源，进行归纳总结。
3. 利用序列比对、数据库相似性搜索、系统发生树构建等方法，对研究课题不同物种中的直系同源基因和同一物种中的旁系同源基因进行分析，推断该基因家族的起源和演化。
4. 利用文献阅读、数据库检索、结构分析等方法，探讨你研究课题涉及的蛋白质序列和结构特征，推测其可能的生物学功能。
按学号为文件名保存为PDF文档（如201528010515001.pdf），于7月7日完成
按学号为文件名保存为WORD 2003文档，如201528010515001.doc，2016年7月7日前完成 
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C班同学发送至：ucas16sc@gmail.com
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