实用生物信息技术课程总结
中国科学院研究生院 2016年6月20日-7月2日
姓名_________学号________________________编号_____
1. 以与你研究课题相关的关键词____________________________，检索NCBI免费书籍：

(1) 可在____本书中检索到相关信息，其中前三本书中相关条目共____条，表____个，图_____幅; 
(2) 与你研究方向最相关的书为_____________________________________________________________________
(3) 根据检索到得信息，简述你对上述关键词的理解（用中文，可用图表表示）。

2. 浏览Molecular of the Month网站：

(1) 该网站收集的生物大分子为哪几大类？

(2) 和你研究方向相关的大类中包括哪些子类？

(3) 阅读你最感兴趣的蛋白质分子的小文章，利用SwissPDBViewer等蛋白质结构分析软件，简述该蛋白质的结构特点，说明其结构与功能的关系。

3. 以你课题相关的关键词____________________________，检索Protein Spotlight网站：

(1) 你最感兴趣的蛋白质为___________________________________，SwissProt登录号为_________________
(2) 阅读该蛋白质分子的相关短文，结合SwissProt数据库中注释信息，简述该蛋白质的特点及其生物学功能。

4. 你研究课题涉及的物种是________________，拉丁文学名为____________________________________________，其生物分类学地位为___________界___________门___________纲___________目___________科___________属；UniProt数据库中收录了该物种_______个序列条目，其中已经审核过的有_______个；与该物种同一属的物种包括_________________________________________________________________，其中序列数最多的物种是______________________________________，共_______条。
5. 检索UniProt数据库中与你研究课题相关或你感兴趣的蛋白质：

(1) 该蛋白质的登录号（Accession）为________________，蛋白质名为_______________________________________，基因名为______________________________________，序列长度为__________
(2) 该蛋白质序列相关文献共_____篇，其中与你研究方向关系最密切的文献PubMed登录号为___________________

(3) 根据该序列条目的序列注释信息，说明其序列特征。

(4) 该序列条目交叉链接数据库共_________个，简述这些数据库的特点和用途。
6. 从UniProt数据库下载上述序列，用BLAST搜索并提取相似性较高的序列，选择具有代表性的不同物种，进行多序列比对，构建系统发育树，并对结果进行分析。
7. 简述课上未曾介绍而是你自己找到的生物信息资源网站、数据库、分析平台、软件工具。
· 以上总结过程中可通过计算机网络进行交流
· 在交流基础上独立完成上述练习，严禁互相抄袭。
· 引用文献资料，必须注明出处，严禁照抄网上现有资料。
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